
�������������������������������������������������������������������������������� � 	 �
 � � �� 	 �
 � � �� 	 �
 � � �� 	 �
 � � �� 	 �
 � � �� 	 �
 � � �� 	 �
 � � �� 	 �
 � � �
��������������������������������������������������������� � 	 
 � �� � 	 
 � �� � 	 
 � �� � 	 
 � �� � 	 
 � �� � 	 
 � �� � 	 
 � �� � 	 
 � � 







�� � ��� � ��� � ��� � ��� � ��� � ��� � ��� � � � � �� � �� � �� � �� � �� � �� � �� � � � 	 � � � � 	 � ���	 � �� 	 � � � � 	 � ���	 � �� 	 � � � � 	 � ���	 � �� 	 � � � � 	 � ���	 � �� 	 � � � � 	 � ���	 � �� 	 � � � � 	 � ���	 � �� 	 � � � � 	 � ���	 � �� 	 � � � � 	 � ���	 � �

����������	
����
����
�����
�
�������	��������������	
����
����
�����
�
�������	��������������	
����
����
�����
�
�������	��������������	
����
����
�����
�
�������	����



����� ��
�� ��� � �� 
����

����� ��
�� ��� � �� 
����

����� ��
�� ��� � �� 
����

����� ��
�� ��� � �� 
����

����������	
����
����
�����
�
�������	��������������	
����
����
�����
�
�������	��������������	
����
����
�����
�
�������	��������������	
����
����
�����
�
�������	��������������	
����
����
�����
�
�������	��������������	
����
����
�����
�
�������	��������������	
����
����
�����
�
�������	��������������	
����
����
�����
�
�������	����



����� ��
�� ��� � �� 
����

����� ��
�� ��� � �� 
����

����� ��
�� ��� � �� 
����

����� ��
�� ��� � �� 
����

����� ��
�� ��� � �� 
����

����� ��
�� ��� � �� 
����

����� ��
�� ��� � �� 
����

����� ��
�� ��� � �� 
����

Features of v er. 3 S P

���� New algorithms for prediction
Based on the pathway in which known physiologically active peptides ar e b iosynthesiz ed,  
these m ethods wer e u sed to pr edict cleavage sites
1 )  M achine lear ning m ethod b ased on seq u ence and str u ctu r e inf or m ation
2 )  P atter n m atching m ethod b ased on C -ter m inal seq u ence and m odif ication inf or m ation
���� L imited sets av ailab le

O nly 8  sets availab le
���� H igh pu rity

H P L C  pu r if ied,  appr ox im ately 8 0 %  in aver age

A pplications
- L igand search for G -protein cou pled receptors ( G P C R s)  
- S earch of nov el phy siologically  activ e peptides

protein sequence 
d a ta b a se

candidates of  pr ecu r sor s 
pr oteins of  active peptides
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P a ttern m a tch ing

pr ediction b ased on seq u ences 
and m odif ication at C -ter m ini

P r ediction b ased on seq u ences 
and 3 -D  str u ctu r es
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peptides with C -ter m inal 
am idation

peptides
peptides

chemical synthesis

h um a n g enom e sequence
in pub l ic d a ta b a ses
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General concept of P h arm aGP E P  and  
pred i cti on m eth od s  for v er. 3 S P
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G eneral concept:
C omprehensiv e ex traction of peptide 
ligand candidates from hu man genome 
seq u ence u sing b ioinformatics

B iosy nth esis pa th w a y  of  
k now n peptid e l ig a nd s f rom  precursor
BBGln BB BB Gly BB

S i g na l p e p t i d a s e
BBGln BB BB Gly BB

P r o c e s s i ng
Gln BB

C a r b o x y  p e p t i d a s e

A m i d a s eGlu t a m i ne  
c y c la s e

Gln

Gly BB

Gly

p y r o Gln N H 2

Product Specification
� N u mb er  and  amo u nt o f  p ep tid e:  ap p r o x imately 3 5 0  p ep tid es,  1 0 0  nmo l each
� L eng th o f  p ep tid es:  6 -4 0  amino  acid s,  so me hav e 2  o r  4  C ysteins each 
� M o d if icatio n:  so me hav e N -ter minal p yr o g lu tamylatio n and / o r  C -ter minal amid atio n
� P u r ity:  ap p r o x imately 8 0 %  in av er ag e,  H P L C  p u r if ied
� P r o v id ed  f o r m:  lyo p hiliz ed  
� P ack ag e:  in micr o tu b es/ r ack s
� R elease d ate:  D ecemb er  2 0 0 6  ( the f ir st ap p r o x imately 1 8 0  w ill b e av ailab le in D ecemb er  2 0 0 6  

and  the r est in J anu ar y 2 0 0 7 )
� L imited  8  sets av ailab le

P rediction b ased on…

To predict precursor proteins
� S ignal seq u ences
� A nnotations
� M otif s,  etc

To predict cl ea v a g e sites of  a ctiv e peptides
� am ino acid f r eq u encies u sing H idden M ar kov 

M odel 
� disor der  r egions at cleavage sites
� secondar y str u ctu r es
� S olvent accessib ility,  etc
� P atter n m atching m ethod f or  seq u ences and 

m odif ication

m achine lear ning 
m ethod
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